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rRNAs machen in einer Zelle ca. 90% der gesamten RNAs aus

Gene liegen in Wiederholungseinheiten vor:

18S-5,8S-28S-Repeats sind  tandemartig angeordnet

Mensch: 5 Cluster von 30 – 40 tandems mit gemeinsamen Promotor/cluster
Chromosomen 13, 14, 15, 21, 22

Drosophila: 150 Kopien; Ackerbohne: 9500 Kopien

das 18S- 5,8S-, 28S-rDNA-Cluster 

Internal transcribed spacerexternal transcribed spacer

Vervielfachung von Promotoren

Tannenbaumstruktur (Transkriptionseinheit)
Faden zwischen den Tannenbäumen 
Entspricht der non-transcribed spacer.

rDNA während der Transkription

Aufbau der rRNA Repeats und deren repetitive Anordnung 

small nucleolar ribonucleoprotein
particles (snoRNP) 

rRNA gene cluster

Nukleolusorganisatorregion (NOR) 

Regulation des rRNA-Gehalts durch
Unterschiedliche Kopienzahl der Gene

Problem:
5S-rDNA wird von Pol III transkribiert
Enzyme haben unterschiedliche Prozessivität

V= 5 min

Anordnung von Genen in Clustern ermöglicht Amplifikation von Proteinen
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Homeobox-Gene

Synpolydaktylie
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Thalassämien: 

genetische bedingte Störungen der menschlichen Globinexpression, die zu einer 
Fehlbildung des Hämoglobinzusammensetzung führt.

verminderten Hämoglobingehalt der roten Blutkörperchen sowie zu einem 
vermehrten Abbau derselben (vor allem in der Milz).

An diesem abnormen Hämoglobin kann auch weniger Sauerstoff binden,
Weniger Sauerstofftransport 

Anämie

β-Thalassämie werden β-Ketten nicht in ausreichendem Maß gebildet. 
An ihrer Stelle werden vermehrt α-, γ- und δ -Ketten eingebaut. 

α-Thalassämie ist die Produktion der α-Ketten gestört.


